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 مراتب علمی   -2-1

 آخرین پایه  از تاریخ   دانشگاه   مرتبه علمی 

 33 27/11/1393 شهید باهنر کرمان  استاد

  26/11/1389 شهید باهنر کرمان  دانشیار

  25/11/1385 شهید باهنر کرمان  استادیار

 

 آثار علمی  -2

 مقاله  80 :  های معتبر علمی داخلی های چاپ شده در نشریهمقاله  تعداد -1-2

تاثیر وزن زنده و نمره وضعیت بدن میش در زمان    ،  محمد اکبری قرائی  ،سیدرضا میرایی آشتیانی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه

تولید مثل وفصل بره زایی توده گوسفند کردی غرب کشور در شرایط پرورش سنتی بازده  بر    ، پژوهش و سازندگی   ،  آمیزش 
 .1382 ، 16-8صفحات 

نقشه یاب نواحی ژنومی کنترل کننده صفات کمی    ،  مسعود اسدی فوزی  ،محمدرضا محمد آبادی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه

 1387 ، 93-83صفحات  ، 39شماره  ، علوم دامی ایران ، در دام های اهلی با استفاده از روش رگرسیون ساده

آبادی  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه نقشه یابی جایگاه های ژنی مرتبط با    ،  محمدرضا محمد  برای  کاوش مولکولی ژنوم گاو 

 1388 ، 1شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی  ، وزن لاشه

در بین صفات همبسته با استفاده از یک    DNAمدل سازی ساختار کوواریانس آثار نشانگرهای    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه

 1389 ، 33-23صفحات  ،  5شماره  ، ژنتیک نوین ، مدل تحلیل عاملی تصادفی

مطالعه اثرات تلاقی دو جانبه بر صفات    ،  احسان نصیری  ،سعید سهرابی شعبجره   ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،حسن مرادیان

شماره  ، تحقیقات تولیدات دامی ، مرتبط با رشد و خصوصیات لاشه پرندگان نسل دوم حاصل از تلاقی دو سویه بلدرچین ژاپنی
 1392 ،  68-61صفحات  ، 2

زاده خدابخش  آبادی  ،رسول  زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد  شهربابک  ،علی اسمعیلی  مرادی  نمین  ،حسین  انصاری    ، سپیده 

پژوهش های علوم   ،  گوسفند آمیخته نژاد رومانوف و نژاد کرمانی  GDF9ژن    2مطالعه جهشهای موجود در نیمه اول اگزون  
 1393 ، 403-395صفحات  ،  4شماره  ،  دامی ایران

شناسایی جایگاه های ژنی مرتبط   ،  سعید سهرابی شعبجره  ،محمدرضا محمد آبادی  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،حسن مرادیان

صفحات   ،  4شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  بلدرچین ژاپنی  1با وزن و نسبت اندام های داخلی بدن روی کروموزوم شماره  
143-158 ، 1393 

نژاد توحیدی  آبادی  ،فاطمه  نوری  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد  نجمی  بیان   ،  عذرا  مقایسه سطوح مختلف 

 1393 ، 50-37صفحات  ، 4شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی ، در بافت های مختلف بز کرکی راینی Rhebژن

زاده مهدابی فوزی  ،الهه رستم  اسدی  بر عملکرد   ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،مسعود  متیونین جیره  اثر محدودیت  بررسی 

 1393 ، 46-39صفحات  ،  1شماره  ، پژوهش در تغذیه دام  ، بلدرچین ژاپنی

آبادی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،محیا حمیدی راوری الهی مهرجردی  ،محمدرضا محمد  تجزیه جایگاه های   ،  احمد آیت 

-469صفحات   ،  10شماره    ، ژنتیک نوین  ،  در گوسفند نژاد کرمانی  6و    3،9ژنی مرتبط با صفات رشد بر روی کروموزوم های  
476 ، 1394 



3 

 

ارتباط بین حد آستانهای و    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،زهرا عزیزی  ،محمد حسین مرادی  ،لیلا علی طالش  ، آرش جوانمرد

  ، 7شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی ، اندازه موتیف نشانگرهای ریزماهواره با صفات رشد و شاخص نسبت کلیبر دربزهای تجاری
 1394 ، 66-51صفحات 

تنوع ژنتیکی شترهای شمال استان کرمان با    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد آبادی  ،مهرداد قاسمی میمندی

 1394 ، 45-35صفحات  ، 1شماره   ، تحقیقات تولیدات دامی ، استفاده از نشانگرهای ریز ماهواره

زاده خدابخش  آبادی  ،رسول  شهربابک  ،محمدرضا محمد  مرادی  زاده کشکوئیه   ،حسین  نمین  ،علی اسمعیلی  انصاری    ، سپیده 

ژنتیک    ،  گوسفندان نژاد کرمانی  GDF9ژن    2اگزون    721و    477در موقعییت های  G Aشناسایی جهش های نقطه ای  
 1394 ، 268-261صفحات  ، 2شماره   ، نوین

آبادی  ، رسول خدابخش زاده شناسایی جهش های    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ، حسین مرادی شهربابک  ،محمدرضا محمد 

به )منتهی  اول  نیمه  در  اگزون    5موجود  بختیاری  GDF9ژن    2(  لری  و  رومانوف  نژادهای  آمیخته  تحقیقات    ،  گوسفندان 
 1394 ، 26-15صفحات  ، 4شماره   ، تولیدات دامی

واجدابراهیمی آبادی  ،محمدتقی  محمد  کشکوئیه   ،محمدرضا  زاده  اسمعیلی  گوسفند   ،  علی  جمعیت  پنج  ژنتیکی  تنوع  بررسی 

 1394 ، 158-143صفحات  ، 4شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی ، ای-ایرانی با استفاده از نشانگرهای ریزماهواره

آنالیز ساختار ژنتیکی جمعیت گاوهای بومی ایران با استفاده از   ، مسعود اسدی فوزی ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،کریم کریمی

 1394 ، 104-93صفحات  ، 4شماره  ،  تحقیقات تولیدات دامی ، نشانگرهای متراکم چندشکل تک نوکلئوتیدی

بر  QTLمطالعه توزیع آماری اثرات  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه ،محمود هنرور ،احمد آیت الهی مهرجردی ،نازنین محمودی

با روش   برآورد شده  ژنومی  ارزشهای اصلاحی  ایران   ،  Bayesianصحت  دامی  علوم  صفحات    ،  7شماره    ،  پژوهش های 
356-363 ، 1394 

شناسایی تنوع ژنوم در مرغ لاری   ،  مسعود اسدی فوزی  ،زینب امیری قنات سامان  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،حمیده بازگیر

 1400 ، 204-189صفحات  ، 13شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی ،  با استفاده از روش توالییابی کل ژنوم

پورنعنائی  اسدالله  کشکوئیه  ،حجت  زاده  اسمعیلی  کوپایی  ،علی  خراتی  و    ،  حامد  پونی  های  اسب  ایی  مقایسه  ژنومیکس 

شماره   ،  ژنتیک نوین  ،  هانوواریان در برابر نژادهای مختلف اسب برای شناسایی ژن های کاندید اندازه بدن و عملکرد ورزشی
 1400 ،  261-249صفحات  ، 16

فر  راشدی  زاده کشکوئیه  ،محبوبه  اسمعیلی  آبادی  ،علی  محمد  کوپایی  ،محمدرضا  خراتی  گیاه    ،  حامد  دانه  تغذیه  اثر  بررسی 

بلوچیNPY Yشاهدانه بر بیان ژن نوروپپتید تولیدات دامی  ،  در گوسفند    ، 171-164صفحات    ،  12شماره    ،  پژوهش های 
1400 

آباد شناسایی تنوع   ،  احمد آیت الهی مهرجردی  ،زینب امیری قنات سامان  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،رسول اکبری وکیل 

 1399 ، 176-162صفحات  ، 12شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی ،  ژنوم در مرغ مرندی با استفاده از روش توالی یابی کل ژنوم

احسنی آبادی  ،محمدرضا  محمد  فوزی  ،محمدرضا  اسدی  کشکوئیه  ،مسعود  زاده  اسمعیلی  خضری  ، علی  حمیدرضا   ،امین 

 ، 150-135صفحات    ،  1شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  بیان ژن لپتین در بافت زیر پوستی گاوهای هلشتاین  ،  اسماعیلی
1398 

آبادی  ، محبوبه کرد زاده کشکوئیه  ،محمدرضا محمد  برازنده  ، علی اسمعیلی  مولفه های    ،  ارسلان  بینی  پیش  تغییرات  مطالعه 

  ، 4شماره    ،  پژوهش های علوم دامی ایران  ،  واریانس و فراسنجه های ژنتیکی تابع توزیع زنده مانی در میش های نژاد کرمانی
 1398 ، 499-489صفحات 

رسانی ساسان  ،مهین  کارآموز  ، حسینعلی  السادات  زاده کشکوئیه  ،سمانه  فوزی  ،علی اسمعیلی  اسدی  الهی   ،مسعود  آیت  احمد 

باکتری    ،  مهرجردی در  پرفرینجنس  کلوستریدیوم  باکتری  آلفاتوکسین  ژن  سازی  همسانه  و  بیوتکنولوژی   ،  E.coliتکثیر 
 1398 ، 86-67صفحات  ، 11شماره  ، کشاورزی
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قنات سامان امیری  فوزی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،زینب  اسدی  بومی    ،  مسعود  ایندلها در ژنوم سگ و گرگ  شناسایی 

 1398 ، 88-85صفحات  ، 14شماره  ،  ژنتیک نوین ، ایران با روش توالی یابی کل ژنوم

آنالیز ژنتیکی میزان تولید شیر و چربی شیر در دوره های    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ، مسعود اسدی فوزی  ،عاطفه پیراسته 

انجمن زیست شناسی  -مجله زیست شناسی ایران  ، مختلف شیر دهی گاوهای هولشتاین ایران با استفاده از مدل های مناسب
 1398 ، 32شماره  ،  ایران

شناسایی حذف و اضافه در ژنوم سگ و گرگ   ،  مسعود اسدی فوزی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،زینب امیری قنات سامان

 1398 ، 88-85صفحات  ، 14شماره   ، ژنتیک نوین  ،  ایران به روش توالی یابی کل ژنوم

نسب سیاهکوهی   ، سعید سهرابی شعبجره اسکندری  آبادی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،طاهره  شناسایی    ،  محمدرضا محمد 

 ، 1شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  نشانگرهای تک نوکلئوتیدی در مرغ بومی فارس با استفاده از روش توالی یابی کل ژنوم
 1397 ، 151-139صفحات 

نقشه یابی جایگاه های ژنی مرتبط با وزن بدن روی   ، محمدرضا محمد آبادی ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه ،محبوبه ایران منش

 1397 ، 118-111صفحات  ، 2شماره   ، پژوهش های تولیدات دامی ، بلدرچین ژاپنی F2دریک جمعیت  5کروموزوم شماره 

شناسایی واریانتهای ژنتیکی   ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،علی نیازی  ،محمد دادپسند  ،اسماعیل ابراهیمی  ،حامد خراتی کوپایی

 ، 60-45صفحات    ،  10شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  در لاین آرین و بررسی عملکرد آنها با استفاده از توالی یابی کل ژنوم
1397 

بررسی جایگاه صفت    ،  مهدی طالبی  ،سعید سهرابی شعبجره  ،حسن مرادیان  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،احسان نصیری فر

صفحات    ،  8شماره    ،  پژوهش های تولیدات دامی  ،  کمی موثر بر صفات رشد در بلدرچین ژاپنی با استفاده از طرح ناتنی پدری
122-129 ، 1397 

بنستانی سنجری  دشتخاکی  ،الهه  ضیاالدینی  فوزی  ،مهدیه  اسدی  کشکوئیه  ،مسعود  زاده  اسمعیلی  ژن    ،  علی  چندشکلی 

 1397 ،  373-365صفحات  ، 20شماره   ، تولیدات دامی ، میوستاتین و ارتباط آن با صفات رشد در بزهای کرکی رایینی

شناسایی چندشکلیهای   ،  حسین مرادی شهربابک  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد آبادی  ،رسول خدابخش زاده

ژن   دوم  اگزون  در  پاکستانیGDF9موجود  آمیخته  و  خالص  گوسفندان  دامی  ،  در  تولیدات  های    ، 16شماره    ،  پژوهش 
 1396 ، 165-158صفحات 

با هچ و  QTLغلبه و ایمپرینتینگ ،آنالیز آثار متقابل افزایشی ، احسان نصیری فر ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،مرجان احمدی

 1396 ، 134-125صفحات  ،  9شماره  ،  پژوهش های علوم دامی ایران ، بلدرچین ژاپنی 5جنس روی برخی صفات کروموزوم 

بنستانی سنجری  دشتخاکی  ، الهه  ضیاءالدینی  کشکوئیه  ،مهدیه  زاده  اسمعیلی  آبادی  ،علی  محمد  ارتباط    ،  محمدرضا  بررسی 

-97صفحات    ،  9شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  چندشکلی ژن لپتین با صفات مرتبط با اندازه بدن در بزهای کرکی راینی
109 ، 1396 

شناسایی چندشکلی در   ،  مرادی شهربابک حسین  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد آبادی  ،رسول خدابخش زاده

-158صفحات    ،  16شماره    ،  پژوهش های تولیدات دامی  ،  در گوسفندان خالص و آمیخته پاکستانی  GDF9اگزون دوم ژن  
165 ، 1396 

بررسی تنوع ژنتیکی و فیلوژنتیکی    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،احمد آیت الهی مهرجردی  ،مصطفی دهقانی قنات غستانی

 1396 ، 653-649صفحات  ، 12شماره   ، ژنتیک نوین ، میتوکندری در نژاد گوسفند وحشی و گوسفند کرمانی  loop-dناحیه 

نقشه یابی جایگاههای ژنی موثر بر وزن    ،  سعداله هوشمند  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ، رویا حریت  ، ابراهیم اسدی خشویی

  ،  بختیاری با استفاده از طرح ناتنی پدری و معرفی نشانگرهای زیستی مرتبط با سرعت رشد-زنده و اندازه بدن در گوسفند لری
 1396 ، 16-1صفحات   ، 9شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی

آبادی  ، محمدتقی واجدابراهیمی از گوسفندان    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،محمدرضا محمد  نژاد  بررسی تنوع ژنتیکی چهار 

 1396 ، 67-59صفحات  ، 1شماره  ، فن آوری زیستی در کشاورزی ، موجود در ایران با استفاده از نشانگرهای ریزماهوارهای
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ارزیابی پیشرفت ژنتیکی صفات رشد در ایستگاه   ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،مسعود اسدی فوزی  ،سمیرا خسروی مشیزی

 1396 ، 193-187صفحات  ، پژوهش های تولیدات دامی ، پرورش و اصلاح نژاد گوسفند کرمانی

بررسی سطوح عدم تعادل پیوستگی در ژنوم گاوهای بومی   ،  مسعود اسدی فوزی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،کریم کریمی

نوکلئوتیدی متراکم نشانگرهای چند شکل تک  از دادههای  استفاده  با    ، 27شماره    ،  پژوهش های علوم دامی  ،  استان فارس 
 1396 ، 27-17صفحات 

بررسی اثر وزن اولیه بر بیان    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،ملک حسین اسدی  ،مسعود اسدی فوزی  ،الهه رستم زاده مهدابی

 1396 ،  8شماره   ، پژوهش های تولیدات دامی ، ژن در عضله سینه بلدرچین ژاپنی

شعبجره سهرابی  کشکوئیه   ،سعید  زاده  اسمعیلی  آبادی  ،علی  محمد  مرادیان  ،محمدرضا  فر  ،حسن  نصیری  رسول    ،احسان 

  ، 8شماره    ،  بیوتکنولوژی کشاورزی  ،  شناسایی جایگاه های ژنی موثر بر عدم تقارن اسکلتی در بلدرچین ژاپنی  ،  خدابخش زاده
 1395 ، 84-69صفحات 

بررسی تنوع ساختاری ژنگان سگ و گرگ بومی    ،  مسعود اسدی فوزی  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ، زینب امیری قنات سامان

 1395 ، 277-271صفحات   ، 47شماره  ، علوم دامی ایران ،  ایران با روش توالییابی کل ژنوم

و   OPNارتباط آلل های ژن های    ،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،محمدرضا محمد آبادی  ،حامد خراتی کوپائی  ،مجید پسندیده

PPARGC1A  ایران بدنی شیر در گاوهای هلشتاین  تعداد سلول های  نوین  ،  با    ، 365-357صفحات    ،  3شماره    ،  ژنتیک 
1395 

انتساب افراد به جمعیت هایی    ،  مهدیه منتظری  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،محمدرضا محمد آبادی  ،مهرداد قاسمی میمندی

 1395 ، 335-329صفحات  ، 3شماره   ، ژنتیک نوین ، از شترهای شمال استان کرمان با استفاده از نشانگرهای ریزماهوار

شناسایی جایگاه های ژنی   ،  سعید سهرابی شعبجره  ،محمدرضا محمد آبادی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،محبوبه ایران منش

صفحات    ،  4شماره    ،  تحقیقات تولیدات دامی  ،  موثر بر سرعت رشد و نسبت کلیبر روی کروموزوم شماره پنچ بلدرچین ژاپنی
12-22 ، 1395 

اعرابی شهربابک  ، هما  مرادی  پاکدل  ، محمد  بابک  ،عباس  شهر  مرادی  زاده کشکوئیه  ،حسین  شناسایی یک    ،  علی اسمعیلی 

علوم دامی   ،  PCR-SSCP( در بلدرچین ژاپنی به روش  igf1)  1-چندشکلی جدید در راه انداز ژن عامل رشد شبه انسولین
 1395 ، 313-303صفحات  ، 47شماره  ،  ایران

احمدی فر  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،مرجان  نصیری  ایران منش  ، احسان  با صفات    QTLتجزیه    ،  محبوبه  مرتبط  های 

 1395 ،  578-569صفحات  ، 11شماره  ،  ژنتیک نوین ، اسکلت روی کروموزوم شماره پنج بلدرچین ژاپنی

 CIB4بررسی بیان ژن    ،  علی ریاحی مدوار  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ، محمدرضا محمد آبادی  ، امیرحسین جعفری دره در

صفحات    ،  4شماره    ،  پژوهش در نشخوارکنندگان  ،  Real Time qPCRدر بافت های مختلف گوسفند کرمانی با استفاده از  
119-132 ، 1395 

منتظری فوزی  ،مهدیه  اسدی  کشکوئیه  ،مسعود  زاده  اسمعیلی  از    ،  علی  استفاده  با  انتخاب  تحت  ژنومی  نواحی  شناسایی 

 1395 ،  467-459صفحات  ،  11شماره  ، ژنتیک نوین ، نشانگرهای تک نوکلئوتیدی در گوسفندان مرینوس استرالیایی

منتظری فوزی  ،مهدیه  اسدی  کشکوئیه  ،مسعود  زاده  اسمعیلی  از    ،  علی  استفاده  با  انتخاب  تحت  ژنومی  نواحی  شناسایی 

 1395 ، 467-459صفحات  ، 11شماره   ، ژنتیک نوین ، نشانگرهای تک نوکلئوتیدی در

پویش کل ژنوم هشت نژاد گاو بومی ایران برای شناسایی  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،مسعود اسدی فوزی ،نادر فروغ عامری

 1395 ،  213-201صفحات  ، 18شماره   ، تولیدات دامی  ،  نشانه های انتخاب

مهدابی زاده  رستم  فوزی  ،الهه  اسدی  کشکوئیه   ،مسعود  زاده  اسمعیلی  ژن   ،  علی  بیان  بر  متیونین  محدودیت  اثر    ، بررسی 

 1395 ، 60-47صفحات   ، 8شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی

بررسی فراسنجه    ،  داوودعلی ساقی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،  محمدرضا نصیری  ،  علی اصغر اسلمی نژاد  ،  غلامرضا داشاب

 1394  ، 100-88صفحات  ، علوم دامی  ، های ژنتیکی و محیطی بر وزن بیده و خصوصیات الیاف پشم گوسفند بلوچی
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شناسایی جایگاه های صفات کم ی   ،  سعید سهرابی شعبجره  ،حسن مرادیان  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،  احسان نصیری فر

-223صفحات    ،  46شماره    ،  علوم دامی ایران   ،  موثر بر صفات لاشه و اندام های داخلی کروموزوم شماره دو بلدرچین ژاپنی
233 ، 1394 

برآورد اندازه موثر جمعیت در گاو سرابی بر اساس نشانگرهای   ،  مسعود اسدی فوزی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،کریم کریمی

 1394 ، 343-335صفحات  ،  46شماره  ، علوم دامی ایران ، چندشکل تک نوکلئوتیدی

  با جد مشترک و   یمرغ بوم  پیسه اکوت  ی کیساختار و تنوع ژنت  ی بررس،    کشکوئیه   زاده اسمعیلی علی مهدابی، زاده رستم الهه

،  239-249صفحات  ،  3، شماره  17دوره  ، فصلنامه ژنتیک نوین،  کل ژنوم  ی ابی  یتوال  یبا استفاده از داده ها  یتجار  یها  نیلا
1401  . 

اسماع  ریام کشکوئ  یلیاسمع  یعل  ،انیلیمسعود  محمدآباد  ، هیزاده  عل  ،یمنصور   یمهد  ،یمحمدرضا  حامد    ،ی فرهوش  یمحمد 

تغذا،  ییکوپا  یخرات ب  یدانه   یه یثر  بر  بلوچ  CPT1Bژن    ان یشاهدانه  گوسفند  دامی،  یدر  تولیدات  شماره  24دوره  ،   ،3  ،
 .  1401، 281-290صفحات 

ارزیابی پتانسیل ژنتیکی اکوتیپ های مرغ بومی    ،  حجت اسدالله پورنعنائی  ، علی اسمعیلی زاده کشکوئیه  ،حامد خراتی کوپایی

 . 1401 ، 132-119صفحات   ، 14شماره  ، بیوتکنولوژی کشاورزی  ، ایران به منظور حفظ ذخایر ژنتیکی
شناسایی چندشکلی    ،حامد خراتی کوپایی  ،حجت اسدالله پورنعنائی   ،احمد آیت الهی مهرجردی  ،علی اسمعیلی زاده کشکوئیه   ،رعنا پدر

علوم دامی    ،  های تک نوکلئوتیدی در ژنوم اکوتیپ های مرغ شاخدار ایران برای مطالعه روابط فیلوژنتیکی و میزان همخونی
 1401 ،  51-43صفحات  ، 53شماره  ،  ایران

انتخاب در    ینشانه ها  ی ژنوم  شیپو  ،یدیرش  ریام  ،یمراد  نیمحمدحس  ه،یزاده کشکوئ  یلیاسمع  یعل   ر، یمحمد رزم کب  ،یآباد  یزهرا پت
پوست پشم  ی گوسفندان  ها  ی رانیا  یو  روش  از  استفاده  ناار  یبا  تحقhapFLKو    FST  بی برآوردگر  مجله    دات یتول  قاتی، 

 .1402، 1-19، صفحات 2، شماره 12دوره  ،یدام

تحت    یژنوم  ینواح  ییشناسا  ،یدیرش  ریام  ،یمراد  نیمحمدحس  ،ه یزاده کشکوئ  یلیاسمع  یعل   ر،یمحمد رزم کب  ،یآباد  یزهرا پت

،  1-20، صفحات  1، شماره  55دوره    ران،یا  یفصلنامه علوم دام  ،یران یبا ارتفاع بالا در گوسفندان ا  یسازگار  یانتخاب مثبت برا
1403. 

رادپور، محمدتق ژنوم  ییشناسا ،هیزاده کشکوئ  یلیاسمع  ی عل  ،یمراد  نیمحمدحس  ،یرینص  ی گیب  یسوسن  با    ی مناطق  مرتبط 

دوره    ران،یا  یانتخاب، فصلنامه علوم دام  یروش نشانه ها  هیبر پا  ییقایو آفر  ییایگوسفند آس  یاز نژادها  ی در برخ  یچرب  رهیذخ
 . 1404، 1-16، صفحات 1، شماره 56

آباد   نیحس  ریام  ،یمحمد  نیحس  ،یمراد  نیمحمدحس  ،ینوروز  یعل و    هیتجز  ،ه یزاده کشکوئ  یلیاسمع  یعل  ،یفراهان  یخلت 

ها  یساز  یغن  لیتحل شناسا  یژن  یمجموعه  ژنوم  ییجهت  سازگار  ی مناطق  با  برخ  یطیمح  یمرتبط  نژادها  یدر    یاز 
 . 1404، 1-18، صفحات 2، شماره 14دوره  ،یدام داتیتول  قاتیمجله تحق ،یران یگوسفندان ا

 

 

 

 مقاله   130:    مجله(  (Q)و چارک    (IF))ضریب تأثیر    المللیهای معتبر بین های چاپ شده در نشریهمقاله  تعداد   -2-2

Esmailizadeh, A.  & M., Sargolzaei, A novel approach for mapping complex disease loci in mice 

exploiting a mixed-effects model.  Abstracts of Iranian biotechnology congress published in 

Iranian Biomedical Journal, (2007) 24:156.   Scopus     ; Quartile: Q3. 

Esmailizadeh, A., C. D. K. Bottema, G. S. Sellick, A. P. Verbyla, C. A. Morris, N. G. Cullen, W. 

S. Pitchford, Effects of the myostatin F94L substitution on beef traits. Journal of Animal 

Science, (2008) 86:1038-1046. IF: 3.338   ; Quartile: Q1. 
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Esmailizadeh A., O. Dayani and M. S. Mokhtari; "Lambing season and fertility of fat-tailed ewes 

under an extensive production system are associated with liveweight and body condition around 

mating", CSIRO Publishing, Animal Production Science, (2009) 49(12):1086-1092. IF: 1.816      ; 

Quartile: Q3 

Mohammad Abadi M.R., N. Askari, A. Baghizadeh, A. Esmailizadeh; "A directed search around 

caprine candidate loci provided evidence for microsatellites linkage to growth and cashmere 

yield in Rayini goats", Small  Ruminant Research, Elsevier, (2009) 81:146-151. IF: 1.942;    

Quartile: Q2       

Morris C.A.; W. S. Pitchford; N. G. Cullen; A.  Esmailizadeh; S. M. Hickey; D. Hyndman; K. G. 

Dodds; A. Afolayan;  A. M. Crawford and C. D. K.  Bottema; "Quantitative trait loci for live 

animal and carcass composition traits in Jersey and Limousin back-cross finished on pasture 

or feedlot ", Blackwell Publishing, Animal Genetics, (2009) 40(5):648-654. IF: 3.169; 

Quartile: Q1 

Mousavizadeh A.; M. R. Mohammad Abadi;  A. Torabi; M. R. Nassiry; H. Ghiasi; and A.  

Esmailizadeh;  "Genetic polymorphism at the growth hormone locus in Iranian Talli goats by 

polymerase chain reaction-single strand conformation polymorphism (PCR-SSCP)", Iranian 

Journal of Biotechnology, (2009) 7(1):51-53. IF: 1.773;      Quartile: Q4 

Mokhtari, S. M., A. Rashidi and A.  Esmailizadeh; "Estimates of genetic parameters for 

reproductive traits in Kermani sheep", Elsevier B.V, Small Ruminant Research, (2010) 

88(1):27-31. IF: 1.942     ; Quartile: Q2 

Mohammadi, Y., A. Rashidi, M.S. Mokhtari, A. Esmailizadeh; "Quantitative genetic analysis of 

growth traits and Kleiber ratios in Sanjabi sheep", Elsevier B.V, Small Ruminant Research, 

(2010) 93:88-93. . IF: 1.942      ; Quartile: Q2 

Morris, C.A., C.D.K., Bottema, N.G., Cullen, S.M., Hickey, A., Esmailizadeh, B.D., Siebert, and 

W.S., Pitchford; "Quantitative trait loci for organ weights and adipose fat composition in 

Jersey and Limousin back-cross cattle finished on pasture or feedlot", Blackwell Publishing, 

Animal Genetics, (2010) 41(2): 589-596. IF: 3.169      ; Quartile: Q1   

Esmailizadeh, A..; "A partial genome scan to identify quantitative trait loci affecting birthweight 

in Kermani sheep", Elsevier B.V, Small Ruminant Research, (2010) 94:73-78. IF: 1.942; 

Quartile: Q2  

 Rashidi, A., S.Mokhtari, A. Esmailizadeh, M. Asadifouzi; "Genetic analysis of ewe productivity 

traits in Moghani sheep ", Elsevier B.V, Small Ruminant Research, (2011) 96:11-15. IF: 

1.942; Quartile: Q2 

Javanmard, A., N.Azadzadeh, A. Esmailizadeh; "Mutations in bone morphogenetic protein 15 

and growth differentiation factor 9 genes are associated with increased lliitttteerr  ssiizzee  iinn  ffaatt--ttaaiilleedd  

http://www.ingentaconnect.com/content/bp
http://www.ingentaconnect.com/content/bp
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sshheeeepp  bbrreeeeddss ", Springer, Veterinay Research Communication, (2011) 35: 157-167. IF: 2.816;    

Quartile: Q1   

Ahsani, M.R., M. Shamsaddinibafti, A. Esmailizadeh, M.R. Mohammadabadi; "Genotyping of 

isolates of Clostridium perfringens from vaccinated and unvaccinated sheep", Elsevier B.V, 

Small Ruminant Research, (2011) 95:65-69. IF: 1.942; Quartile: Q2 

Dayani, O., G.R., Ghorbani, A., Esmailizadeh; "Supplementation with whole cottonseed changes 

milk composition and milk fatty acid profile in dairy cows", CSIRO Publishing, Animal 

Production Science, (2011) 51:95-101. IF: 1.816; Quartile: Q3  

Esmailizadeh A.., S.R., MiraeiAshtiani, M.S., Mokhtari, M., Asadifozi; "Growth performance of 

crossbred lambs and productivity of kurdi ewes as affected by the sire breed under extensive 

production system", Journal of Agricultural Science and Technology, (2011) 13: 701-708. IF: 

1.462; Quartile: Q3 

Esmailizadeh A., Pitchford W.S., Bottema C.D.K., Cullen N.G., Hickey S.M., Siebert B.D. & 

Morris C.A.; "Genetic mapping of quantitative trait loci for meat quality and muscle metabolic 

traits in cattle",  Animal Genetics, (2011) 42: 592-599. doi: 10.1111/j.1365-

2052.2011.02197.x. IF: 3.169; Quartile: Q1    

Dashab, G.R., A. Aslaminejad, M. Nassiri, A. Esmailizadeh, D.A. Saghi, 2011. Analysis of 

genetic diversity and structure of Baluchi sheep by microsatellite markers. Tropical and 

Subtropical Agroecosystems, 14: 1047-1054.  Scopus  ; Quartile: Q3 

Esmailizadeh, A., M., Nemati, M.S., Mokhtari; “Fattening performance of purebred and 

crossbred lambs from fat-tailed Kurdi ewes mated to four Iranian native ram breeds”, Tropical 

Animal Health and Production, Springer Netherlands, (2011) 44:217–223. IF: 1.893; Quartile: 

Q2 

Esmailizadeh A., Baghizadeh, A., M., Ahmadizadeh; “Genetic mapping of quantitative trait loci 

affecting body weight on chromosome 1 in a commercial strain of Japanese quail”, Animal 

Production Science, CSIRO Publishing, Australia, (2012) 52:64–68. IF: 1.816;     Quartile: Q3 

Salahi A., M., Moosanezhad  Khabisi, A., Esmailizadeh; “Effects of pre-incubation upside-down 

positioning of eggs from breeder flocks with different ages on hatchability and chick quality”, 

CSIRO Publishing, Animal Production Science, CSIRO Publishing, Australia, (2012) 52, 269–

275. IF: 1.816;     Quartile: Q3 

Kharrati Koopaei, H., Mohammad Abadi, M.R., Ansari Mahyari, S., Esmailizadeh, A., Tarang, 

A. R., Potki, P.; “Effect of DGAT1 variants on milk composition traits in Iranian Holstein 

cattle population”, Animal Science Papers and Reports, (2012) 30:231-239. IF: 1.078;     

Quartile: Q4 

Nobari, K.,  Nassiry, M.R.  Aslaminejad, A.A., Tahmoorespur, M., Esmailizadeh, A.; “Effects of 
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QTL parameters and marker density on efficiency of Haley–Knott regression interval mapping 

of QTL with complex traits and use of artificial neural network for prediction of the efficiency 

of HK method in livestock”, Journal of Applied Animal Research, (2012) 4:247-255. IF: 

2.228;       Quartile: Q4 

Sohrabi S. S., A. Esmailizadeh,  A. Baghizadeh, H. Moradian, M. R. Mohammadabadi, N. 

Askari,   E. Nasirifar; “Quantitative Trait Loci underlying hatching weight and growth traits in 

an F2 intercross between two strains of Japanese quail”. Animal Production Science, (2012) 

52:1012-1018. IF: 1816;         Quartile: Q3  

Dashab, G.R., A. Aslaminejad, M. Nassiri, A. Esmailizadeh, D.A. Saghi, “Quantitative trait loci 

for fleece traits in baluchi sheep”. Tropical and Subtropical Agroecosystems, (2012) 15: 445-

455. Scopus; Quartile: Q3 

Nobari K., A.A. Aslaminejad, M.R. Nassiry, M.T., A. Esmailizadeh; “Confidence intervals 

obtained from different methods using simulated data and their evaluation through artificial 

neural network”, Indian Council of Agricultural Research, Indian Journal of Animal Sciences, 

India, (2012) 82: 1423–1428. IF: 0.344; Quartile: Q4 

Dashab, G.R., A. Aslaminejad, M. Nassiri, A. Esmailizadeh, G Sahana, D.A. Saghi; 

“Identification of quantitative trait loci for wool traits in Iranian Baluchi sheep”, Indian 

Council of Agricultural Research, Indian Journal of Animal Sciences, India, (2012) 82:1533–

1538. IF: 0.344; Quartile: Q4 

Dashab, G.R., A. Aslaminejad, M. Nassiri, A. Esmailizadeh, D.A. Saghi; “Quantitative trait loci 

for fleece traits in Baluchi sheep”, Tropical and Subtropical Agroecosystems, Autonomous 

University of Yucatan, Mexico, (2012) 14: 445-455. Scopus;       Quartile:Q3 

Charati H.,  Esmailizadeh A..; “Carcass traits and physical characteristics of eggs in Japanese 

quail as affected by genotype, sex and hatch”, Journal of Livestock Science and Technologies, 

Shahid Bahonar University of kerman and Iranian Society of Animal Science, (2013) 1: 57-62. 

Scopus;          Quartile: Q4 

Ghaffarizadeh A., Eftekhari M., Esmailizadeh A., Flann N. S.; “Quantitative trait loci mapping 

problem:  an extinction-based multi-objective evolutionary algorithm approach”, Algorithms, 

Switzerland, (2013) 6:546-564. Scopus;          Quartile: Q2 

Mokhtari M.S., MoradiShahrbabak M., Esmailizadeh A., Abdollahi R., Gutierrez J.P.; “Genetic 

diversity in Kermani sheep assessed from pedigree analysis”, Small Ruminant Research, 

Netherlands, (2013) 114:202-205. IF: 1.942;         Quartile: Q2 

Mokhtari M.S., MoradiShahrbabak M., Esmailizadeh A., MoradiShahrbabak H., Gutierrez J.P.; 

“Pedigree analysis of Iran-Black sheep and inbreeding effects on growth and reproduction 

traits”, Small Ruminant Research, Netherlands, (2014) 116:14-20. IF: 1.942;       Quartile:Q2 
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Zandi E., M.R. Mohammadabadi, M. Ezzatkhah and A. Esmailizadeh; “Typing of Toxigenic 

Isolates of Clostridium perfringensby Multiplex PCR in Ostrich”, Iranian Journal of Applied 

Animal Science, (2014) 4: 795-801. Scopus;          Quartile: Q3 

Kharrati H., Esmailizadeh A.; “SNPs genotyping technologies and their applications in farm 

animals breeding programs”, Brazilian Archives of Biology and Technology, Brazil, (2014) 
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 مقاله   52  های داخلی )با درج مشخصات کامل(های ارائه شده در همایشمقالهتعداد     -3-2

بلدرچین ژاپنی، چهارمین  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه از ترس و دمای بدن در دو سویه  ناشی  ، مطالعه سرعت رشد، واکنش 

 . ایران،  1389کنگره علوم دامی ایران، 

زاده کشکوئیه اسمعیلی  یابی  علی  مکان  برای  خطی  مختلط  مدل  روش  یک  آبادی،  محمد  محمدرضا  فوزی،  اسدی  مسعود   ،

  1386نواحی ژنومی کنترل کننده صفات کمی در جمعیت های همخون، دومین همایش ملی زیست شناسی سلولی و مولکولی، 
   .، ایران09 11

، محمدحسن فولادی، محمدرضا محمد آبادی، تحلیل مولکولی صفت تردی گوشت گاو با فناوری علی اسمعیلی زاده کشکوئیه

DNA ،ایران1386، پنجمین همایش ملی بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران ، .   

با استفاده از یک مدل    QTL، محمدرضا محمد آبادی، مسعود اسدی فوزی، آنالیز توام آزمایشات  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه 

   . ، ایران1386تحلیل عاملی، پنجمین همایش ملی بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران،  

 -، مسعود اسدی فوزی، محمدرضا محمد آبادی، تلفیق داده های اومیکسعلی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمدحسین فردوسی،   

   .، ایران1387یک استراتژی کلیدی برای تحلیل مولکولی صفات کمی، سومین کنگره علوم دامی کشور، 

فوزی،   اسدی  آبادی، مسعود  ) علی اسمعیلی زاده کشکوئیه محمدرضا محمد  ریزماهواره  بین  نشانگرهای  از  استفاده   ،ISSR )

   .، ایران1387برای بررسی تنوع ژنتیکی گوسفند کرمانی، سومین کنگره علوم دامی کشور، 

، احمد آیت الهی مهرجردی، مطالعه اثر جنس و گروه ژنتیکی بر واکنش ناشی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمود احمدی زاده،  

   .، ایران1389از ترس، دمای بدن و سرعت رشد در بلدرچین ژاپنی، یازدهمین کنگره ژنتیک ایران، 

https://doi.org/10.1038/s41598-025-10985-y
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 Using Bayesian Information Criterion،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهاحمدرضا غفاری زاده، مهدی افتخاری،  

in Quantitative Trait Loci Mapping Problem ،ایران1389، یازدهمین کنگره ژنتیک ایران ،.   

، مجید عزتخواه، مهدی حسنی علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمدرضا احسنی، مهرداد شمس الدینی، محمدرضا محمد آبادی،  

استخراج   روش  پنج  مقایسه  بیوفناوری،    DNAدرخشان،  و  نانو  ملی  کنفرانس  اولین  کلستریدی،  جنس  های  باکتری  برای 
   . ، ایران1389

آبادی،   محمد  محمدرضا  زاده،  حسین  ابراهیمی  زاده کشکوئیهزهرا  اسمعیلی  سمیرا  علی  محمدی،  گل  سمیه  امین خضری،   ،

با درصد چربی شیر در گاو هلشتاین استان خراسان رضوی، اولین کنگره بین المللی و سیزدهمین   PIT 1جاویدان، ارتباط ژن  
 . ، ایران1393کنگره ژنتیک ایران، 

آبادی،   ایمانی، محمدرضا محمد  فقیه  زاده، مطالعه چند شکلی ژن  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه سیدعلی    3، رسول خدابخش 

IGFBP    در گوسفند کرمانی به روشPCR-SSCP  ،1393، اولین کنگره بین المللی و سیزدهمین کنگره ژنتیک ایران  ،
   .ایران

در CIB 4، علی ریاحی مدوار، بررسی بیان ژن علی اسمعیلی زاده کشکوئیه امیرحسین جعفری دره در، محمدرضا محمد آبادی، 

   .، ایران 1393بیضه و تخمدان گوسفند کرمانی، اولین کنگره ملی و سیزدهمین کنگره ژنتیک ایران، 

آبادی،   زاده، محمدرضا محمد  خدابخش  زاده کشکوئیه رسول  نمین، علی اسمعیلی  انصاری  سپیده  شهربابک،  مرادی  ، حسین 

اگزون   اول  نیمه  در  موجود  ایران    GDF9ژن    2مطالعه جهش های  دامی  علوم  کنگره  بختیاری، ششمین  لری  گوسفندان 
 . ، ایران1393تبریز، 

آبادی،   زاده، محمدرضا محمد  خدابخش  زاده کشکوئیه رسول  نمین، علی اسمعیلی  انصاری  سپیده  شهربابک،  مرادی  ، حسین 

اگزون   دوم  نیمه  در  موجود  ایران    GDF9ژن    2مطالعه جهش های  دامی  علوم  کنگره  بختیاری، ششمین  لری  گوسفندان 
   .، ایران1393تبریز، 

، تنوع ژنتیکی شترهای شهرستانهای شهربابک و  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه مهرداد قاسمی میمندی، محمدرضا محمد آبادی،  

،  1393. بوشهر،  1393آذر    13-14راور با استفاده از نشانگرهای ریز ماهواره، چهارمین همایش ملی کشاورزی، آبزیان و غذا،  
   .ایران

آبادی،   محمد  محمدرضا  زاده،  حسین  ابراهیمی  زاده کشکوئیهزهرا  اسمعیلی  سمیرا  علی  محمدی،  گل  سمیه  امین خضری،   ،

با درصد پروتئین شیر در گاو هلشتاین استان خراسان رضوی، چهارمین همایش ملی کشاورزی،   PIT1جاویدان، ارتباط ژن  
   .، ایران 1393. بوشهر، 1393آذر  13-14آبزیان و غذا، 

، رسول خدابخش زاده، آنالیز ژنتیکی تعداد سلول های علی اسمعیلی زاده کشکوئیهسپیده انصاری نمین، مسعود اسدی فوزی،  

بدنی در سطوح مختلف تولید شیر در گاو های هلشتاین ایران با استفاده از رکورد های روز آزمون، ششمین کنگره علوم دامی  
 ، ایران،  05 06 1393ایران، 

در حیوانات اهلی وضعیت فعلی و چشم انداز    QTL، تحلیل مولکولی صفات کمی و نقشه یابی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه 

   .، ایران1391آینده مطالعات ژنومی در ایران، پنجمین کنگره علوم دامی ایران، 

آذرنوش،   و  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمد  لری، شناسایی  الدینی  ، سعید سهرابی شعبجره، حسن مرادیان، صغری شمس 

،  PCR-RFLPدر بلدرچین ژاپنی با استفاده از تکنیک    3بررسی چندشکلی تک نوکلئوتیدی ژن تغییر دهنده فاکتور رشد بتا  
 . ، ایران1391دوازدهمین کنگره ژنتیک ایران، 

، یاسر مهدیزاده، چند شکلی علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمرتضی هادی زاده عباس آبادی، محمدرضا محمد آبادی، علی نیازی،  

   . ، ایران1391و ارتباط آن با چندقلوزایی در بزهای تالی و بیتال، دوازدهمین کنگره ژنتیک ایران،  GDF9ژن  2اگزون 

مهرجردی،   الهی  آیت  احمد  نژاد،  رجایی  کشکوئیه منصوره  زاده  اسمعیلی  پی  علی  ام  بی  ژن  شکلی  چند  بررسی  در    15، 

اس سی سی پی، ششمین کنگره علوم دامی ایران،    -گوسفندان آمیخته رومانوف و لری بختیاری با استفاده از روش پی سی آر
   . ، ایران1393
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آبادی،   محمد  محمدرضا  میمندی،  قاسمی  کشکوئیهمهرداد  زاده  اسمعیلی  شترهای علی  ژنتیکی  تنوع  منتظری،  مهدیه   ،

و   زیست  ملی کشاورزی، محیط  اولین همایش  ماهواره،  ریز  نشانگرهای  از  استفاده  با  رفسنجان  و  شهربابک  شهرستان های 
 ، ایران،  12 12 1393امنیت غذایی، 

، مسعود اسدی فوزی، حامد شریفی نژاد، بررسی چندشکلی ژن لپتین علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمهدیه ضیاءالدینی دشتخاکی،  

   . ، ایران1394، سومین سمینار مدیریت پرورش دام و طیور،  PCR-RFLPدر بزهای نژاد کرکی رایینی با استفاده از تکنیک 

با  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه کریم کریمی،   ایران  بومی  گاوهای  ژنتیکی در  بررسی وضعیت حفاظت  فوزی،  اسدی  ، مسعود 

   .، ایران1394استفاده از نشانگرهای متراکم چند شکل تک نوکلئوتیدی، سومین سمینار مدیریت پرورش دام و طیور، 

، حسن مرادیان، احسان نصیری فر، شناسایی جایگاه های موثر بر نوسانات  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهسعید سهرابی شعبجره،  

   .، ایران1394عدم تقارن بدنی در کروموزوم شماره یک بلدرچین ژاپنی، سومین سمینار مدیریت پرورش دام و طیور، 

، مسعود اسدی فوزی، محمدتقی واجدابراهیمی، شناسایی میزان عدم تعادل پیوستگی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه کریم کریمی،  

در ژنوم گاوهای بومی استان فارس با استفاده از دادههای حاصل از نشانگرهای چند شکل تک نوکلئوتیدی، اولین همایش بین  
   .، ایران1394المللی و نهمین همایش ملی بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران، 

، مسعود اسدی فوزی، بررسی چندشکلی ژن میوستاتین در بز کرکی رائینی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهالهه سنجری بنستانی،  

روش   از  استفاده  و PCR-RFLPبا  زیست  محیط  های  پژوهش  ملی  همایش  چهارمین  و  المللی  بین  همایش  اولین   ،
   .، ایران 1394کشاورزی ایران، 

، مهدیه منتظری، بررسی فاصله ژنتیکی جمعیت علی اسمعیلی زاده کشکوئیه مهرداد قاسمی میمندی، محمدرضا محمد آبادی،  

   .، ایران1394شترهای بومی استان کرمان، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور، 

، بررسی تنوع ژنتیکی جمعیت گوسفند عربی با  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه محمدتقی واجدابراهیمی، محمدرضا محمد آبادی،  

   .، ایران1394استفاده از نشانگرهای ریزماهواره، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور، 

آبادی،   محمد  محمدرضا  واجدابراهیمی،  کشکوئیهمحمدتقی  زاده  اسمعیلی  ژنتیکی  علی  تنوع  بررسی  زاده،  خدابخش  رسول   ،

 . ، ایران1394جمعیت گوسفند آرمان با استفاده از نشانگرهای ریزماهواره، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور، 

آبادی،   محمد  محمدرضا  جلالی،  خورشیدی  کشکوئیه ملیحه  زاده  اسمعیلی  از  علی  بدن  وزن  بینی  پیش  برازنده،  ارسلان   ،

ابعاد بدن در بز کرکی رائینی با استفاده از تابعیت خطی چندگانه، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور،   بیومتری 
   . ، ایران1394

آبادی،   واجدابراهیمی، محمدرضا محمد   Analysis of genetic، کریم کریمی،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمدتقی 

diversity in Kermani sheep using microsatellites markers نهمین و  المللی  بین  همایش  اولین   ،
   . ، ایران1394همایش ملی بیوتکنولوژی ج.ا. ایران،  

، مهدیه منتظری، منصوره رجایی نژاد، زهرا امیری قنات سامان، بررسی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهزینب امیری قنات سامان،  

ارتباط بین سن لارو و خصوصیات ملکه زنبور عسل با روشهای تکپیوندی و دوپیوندی، سومین سمینار مدیریت پرورش دام و  
   . ، ایران1394طیور، 

، امید علیپور، ساختار سه بعدی توالی پروتئینی ژن  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه منصوره رجایی نژاد، احمد آیت الهی مهرجردی،  

BMP15 ایران1394کرمانی، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور، _ در آمیخته های رومانف ،.   

، مهرداد قاسمی میمندی، پویشکل ژنوم جمعیت گوسفندان  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمهدیه منتظری، مسعود اسدی فوزی،  

   . ، ایران1394استرالیایی برای شناسایی نواحی تحت انتخاب، سومین سمینار ملی مدیریت پرورش دام و طیور، 

، مهدی افتخاری، مدل سازی منحنی تولید شیر در گاوهای شیری هلشتاین با علی اسمعیلی زاده کشکوئیهزهرا علی جعفری،  

 . ، ایران 1395استفاده از الگوریتم ژنتیک، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 

، مهدی افتخاری، مدل سازی منحنی تولید شیر در گاوهای شیری هلشتاین با علی اسمعیلی زاده کشکوئیهزهرا علی جعفری،  

 . ، ایران1395استفاده از شبکه عصبی مصنوعی، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 
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، مسعود اسدی فوزی، تجزیه واریانس مولکولی داده های حاصل از نشانگرهای چند علی اسمعیلی زاده کشکوئیه کریم کریمی،  

 . ، ایران 1395شکل تک نوکلئوتیدی در گاوهای بومی ایران، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 

، واکاوی فیلوژنتیکی و ساختار  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمد دادپسند، اسماعیل ابراهیمی، حامد خراتی کوپایی، علی نیازی،  

، هفتمین کنگره علوم دامی  NGSژنتیکی جمعیت مرغهای بومی در ارتفاعات گوناگون از سطح دریا با استفاده از داده های  
 . ، ایران 1395ایران، 

، مهدی افتخاری، مسعود اسدی فوزی، مدل سازی رابطه تولید شیر و ترکیبات  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهفریبا مهران پور،  

   .، ایران1395شیر در گاوهای شیری هلشتاین با استفاده از شبکه عصبی مصنوعی، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 

، مهدی افتخاری، مسعود اسدی فوزی، مدل سازی رابطه تولید شیر و ترکیبات  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهفریبا مهران پور،  

   .، ایران1395شیر در گاوهای شیری هلشتاین با استفاده از الگوریتم ژنتیک، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 

فوزی،   اسدی  مسعود  منتظری،  کشکوئیهمهدیه  زاده  اسمعیلی  مرینوس  علی  گوسفندان  در  جمعیتی  تمایز  ژنومی  کاوش   ،

   .، ایران1395استرالیایی، هفتمین کنگره علوم دامی ایران، 

، رضا پناهی،  حسن گیاهی،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهحامد خراتی کوپایی، محمد دادپسند، اسماعیل ابراهیمی، علی نیازی،  

واکاوی شبکه ژنی برای بررسی آسیب های مغزی در شرایط هیپوکسیا با استفاده از مدل حیوانی، دومین همایش بین المللی و 
   .، ایران1396دهمین همایش بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران، 

، شناسایی واریانتهای ژنتیکی علی اسمعیلی زاده کشکوئیهحامد خراتی کوپایی، محمد دادپسند، اسماعیل ابراهیمی، علی نیازی،  

بین لاین آرین و توده مرغ خزک برای توصیف ژنومی صفات مربوط به ایمنی و رشد، دومین همایش بین المللی و دهمین  
   .، ایران1396همایش بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران، 

  LCORL، ایمان معظمی، مطالعه چندشکلی آللی ژن  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهسید علی مصطفوی، مسعود اسدی فوزی،  

  . ، ایران1397در نژادهای گوناگون اسب، دومین همایش ملی صنعت اسب، 

  DMRT3، محمدرضا محمد آبادی، سید علی مصطفوی، مطالعه چندشکلی ژن  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهایمان معظمی،  

  . ، ایران1397در نژادهای گوناگون اسب، دومین همایش ملی صنعت اسب، 

، عباس رافت، آنالیز ترنسکریپتوم سندرم  علی اسمعیلی زاده کشکوئیهرقیه جباری عوری، جلیل شجاع غیاث، کریم حسن پور،  

 . ، ایران1397آسیت القاء شده با دمای پایین در جوجه های گوشتی، هشتمین کنگره علوم دامی ایران، 

، عباس رافت، کریم حسن پور، بررسی تغییرات پارامترهای علی اسمعیلی زاده کشکوئیهرقیه جباری عوری، جلیل شجاع غیاث،  

،  1397بیوشیمیایی در جوجههای گوشتی پرورش یافته تحت تنش سرمایی برای القاء آسیت، هشتمین کنگره علوم دامی ایران، 
 . ایران

، رضا پناهی، نقش واریانتهای علی اسمعیلی زاده کشکوئیهمحمد دادپسند، حامد خراتی کوپایی، اسماعیل ابراهیمی، علی نیازی،  

mt-DNA ،ایران1397برای سازگاری با شرایط هیپوکسیا در مرغ بومی، هشتمین کنگره علوم دامی ایران ،.   

، عنوان سخنرانی: فرآیند اهلی سازی و تکامل ژنوم در حیوانات، هشتمین کنگره علوم دامی ایران،  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه 

   . ، ایران1397

بابهوتکی،   منصوری  مهدی  آبادی،  محمد  محمدرضا  فرهوشی،  کشکوئیهمحمدعلی  زاده  اسمعیلی  میوژنین،  علی  ژن  بیان   ،

   . ، ایران1398ششمین همایش ملی مدیریت بهداشت دام، 

، سیدعباس رأفت، بررسی  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه عبدالمحمد صداقتفرد، مریم کرمی، مسعود ساکی حسینی، آرش جوانمرد، 

تعاملات بین ژنهای موثر بر افزایش فشار سرخرگ ریوی در جوجه های گوشتی، اولین همایش ملی پژوهش های نوین در  
   .، ایران1400علوم زیستی، 

، تنش های تغذیه ای و توارث وراژنوم در حیوانات اهلی، اولین همایش ملی افزودنی های خوراک  علی اسمعیلی زاده کشکوئیه

   .، ایران1400دام و طیور با محوریت تنش های محیطی، 
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کوپایی،   خراتی  حامد  دادپسند،  زاده کشکوئیهمحمد  اسمعیلی  با  علی  مرتبط  ژنتیکی  های  واریانت  پرتراکم  مناطق  شناسایی   ،

 . ، ایران1400هیپوکسیا در ژنوم مرغ بومی، نهمین کنگره ملی و اولین کنگره بین المللی علوم دامی ایران، 
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Ferdosi M.H.; A. K. Esmailizadeh; M. Sadeghi and A. Katanforoush; "Comparison of 

different software for Haplotype inference based on number of genotypes required for 

a specific accuracy", 3rd Iranian Conference  on Bioinformatics, 5-6 January 2010, 

Tehran, Iran, pp. 64.  
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شده طرحتعداد   -3 اجرا  پژوهشی  ذکر:    های  با  شود  آورده  پیوست  در  مجری  مشخصات    )فهرست  نام  )شامل 

)مجریان( و همکار )همکاران(، عنوان، تاریخ شروع و خاتمۀ اجرای طرح، نتایج )به صورت گزارش پایانی، مقاله، استفاده از 

 آن در فناوری(. 

)سال  - کشور  بومی  گوسفندان  گری  آمیخته  ملی  پروژه  اجرای  در  آشتیانی،  1380-1381همکار  میرائی  سیدرضا  طرح:  مجری   ،)
 گزارش پایانی. دانشگاه تهران. 

تحقیقاتی   نژاد کردی"مجری طرح  تولید مثل میش های  بر عملکرد  دانشگاه  1378-80)سال    "اثرات فلاشینگ  پایانی.  (. گزارش 
 ایلام. 

تحقیقاتی   طرح  ایلام"مجری  استان  در  کردی  نژاد  گوسفندان  ژنوتیپی  و  فنوتیپی  گزارش  1378-81)سال    "بررسی خصوصیات   .)
 پایانی. دانشگاه ایلام. 

(. گزارش پایانی و  1380-81)سال    "اثرات آمیخته گری بر بازده غذایی و کیفیت لاشه بره های نژاد کردی"مجری طرح تحقیقاتی  
 انتشار مقاله. دانشگاه ایلام. 

تحقیقاتی   طرح  پلیوتروپی"مجری  و  پیوسته  ژنهای  تشخیص  در  عاملی  تحلیلی  مدل  یک  طرح  1388)  "کارآیی  نهایی  گزارش   ،)
 پژوهشی و انتشار مقاله، دانشگاه شهید باهنر کرمان.  

(، گزارش نهایی طرح  1387-1390)  "نقشه یابی نواحی ژنومی مرتبط با صفات اقتصادی در بلدرچین ژاپنی    "مجری طرح تحقیقاتی  
 پژوهشی و انتشار مقاله، مرکز بین المللی علوم پیشرفته و علوم محیطی، کرمان.

برای شناسایی نواحی ژنومی موثر بر خصوصیات لاشه   1تحلیل پیوستگی نشانگرهای مولکولی کروموزوم    "مجری طرح تحقیقاتی   

 (، گزارش نهایی طرح پژوهشی و انتشار مقاله، دانشگاه شهید باهنر کرمان.1389) "بلدرچین ژاپنی 

اجرای   نژاد لری"همکار در  نقشه ژنتیکی جایگاههای ژنی کنترل کننده رشد در گوسفند  (، گزارش نهایی 1389)  "  بختیاری-تهیه 
 طرح پژوهشی و انتشار مقاله، دانشگاه شهید باهنر کرمان.

توالی یابی"مجری طرح پژوهشی   بعد  از فناوری های نسل  استفاده  با  بومی فارس  (، 1395-1396)،"تحلیل ژنومیک جمعیت مرغ 
 .های علمی بین المللی وزارت علوم، تحقیقات و فناوریمرکز مطالعات و همکاری، گزارش نهایی طرح پژوهشی و انتشار مقاله

، طرح فناوری پنج ساله در    "با هدف بهبود بازده تولید مثل گوسفندان بومی  DNAتوسعه کیت مبتنی بر    "مجری طرح پژوهشی   
(، دانشگاه شهید باهنر کرمان، گزارش نهایی طرح پژوهشی و  1395-1391راستای تولید علم نافع و توسعه دانش بنیان کشور )

 استفاده در فناوری.

استنباط ساختار جمعیت و روابط فیلوژنتیکی توده های مرغ بومی با هدف ارائه راهکارهایی برای حفظ توده  "مجری طرح پژوهشی   

های علمی بین مرکز مطالعات و همکاری،  گزارش نهایی طرح پژوهشی و انتشار مقاله(،  1401-1402)،"های مرغ بومی کشور
 .المللی وزارت علوم، تحقیقات و فناوری

پژوهشی   طرح  ایران"مجری  فلات  و  روسیه  بومی  گوسفندان  مولکولی  و (،  1400-1403)،"توصیف  پژوهشی  طرح  نهایی  گزارش 
مقاله المللی،  انتشار  بین  فناوران کشور  طرح  و  پژوهشگران  از  پژوهش )INSF (صندوق حمایت  بنیاد  بنیادی روسیهو   های 

 )RFBR(. 
و   "طرح پسادکتری  مجری    بهنژادی  توان  ارزیابی  برای  ایران  بومی  اکوتیپ های مرغ  اختصاصی  ژنتیکی  واریانت های  شناسایی 

ژنتیکی کوپایی،،  " حفاظت  خراتی  حامد  دکتر  طرح:  مقاله(،  1400-1401)  پژوهشگر  انتشار  و  پژوهشی  طرح  نهایی  ،  گزارش 
 .از پژوهشگران و فناوران کشور تیصندوق حما

 

    های علمی داخلی:ها و نشانجایزه-4

 1390پژوهشگر برتر دانشگاه شهید باهنر کرمان در حوزه علوم کشاورزی در سال  -

 سخنران برگزیده علمی ششمین همایش ملی بیوتکنولوژی جمهوری اسلامی ایران-
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 1390دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال -صاحب اثر پژوهشی برتر دانشکده کشاورزی-

 1391پژوهشگر برتر دانشگاه شهید باهنر کرمان در حوزه علوم کشاورزی در سال  -

  1391پژوهشگر نمونه استان کرمان در سال  -

 1394پژوهشگر برتر دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال  -

  1397پژوهشگر نمونه استان کرمان در سال  -

 1398دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال نمونه پژوهشگر  -

 1400دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال  استاد نمونه آموزشی -

 1401دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال نمونه بین المللی در  پژوهشگر  -

 1403پژوهشگر برتر دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال  -

 1404پژوهشگر برتر دانشگاه شهید باهنر کرمان در سال  -

 

 المللی: های علمی بینها و نشانجایزه5-

 .1395( در سال Chinese Academy of Sciencesدریافت فلوشیپ تحقیقاتی از فرهنگستان علوم جمهوری خلق چین )-
 .1404( در سال Chinese Academy of Sciencesدریافت فلوشیپ تحقیقاتی از فرهنگستان علوم جمهوری خلق چین )-

-The Belt and Road innovative talent exchange foreign experts project,   2022-

01 to 2022-12 | Award, Inner Mongolia Academy of Agricultural and Animal 

Husbandry Science, Ministry of Science and Technology of the People's Republic 

of China (Beijing, CN). 

-The Belt and Road innovative talent exchange foreign experts project, 2020-01 to 2020-

12 | Award, Ministry of Science and Technology of the People's Republic of China 

(Beijing, CN). 
 

 داشتن خدمات ارزشمند در سازندگی و ارتقای سطح علمی و پیشرفت کشور:   -6

 سوابق و مسئولیت های علمی اجرایی:1-6-

 1401تا  1397از سال  عضو کارگروه تخصصی علوم دامی در وزارت علوم، تحقیقات و فناوری-
تدریس دروس ژنتیک پایه، ژنتیک و اصلالاح دام،   -(1381تا سال    1377عضو هیات علمی گروه علوم دامی دانشگاه ایلام )از سال  -

  ، پرورش گاو شیریطرح آزمایشات کشاورزی، کاربرد آمار و احتمالات در دامپروری

تدریس دروس انگلیسی برای دانشجویان   -تا کنون(  1385عضو هیات علمی بخش علوم دامی دانشگاه شهید باهنر کرمان )از سال  -
کارشناسی ارشد علوم دامی، ژنتیک مولکولی و مهندسی ژنتیک، آنالیز مولکولی صفات کمی، طرح آزمایشات دامپروری، کاربرد 

 ، ارزیابی ژنومیروش های پیشرفته آماری در علوم دامی، ژنتیک کمی پیشرفته، ژنتیک جمعیت

 (1381تا سال   1378مسئول ایستگاههای تحقیقاتی دامپروری دانشگاه ایلام )از سال -

 (1389تا مهرماه  1386مسئول ایستگاههای تحقیقاتی دامپروری دانشگاه شهید باهنر کرمان )از سال -

 (1389تا اسفندماه  1387مسئول هسته فناوری های نوین در تولید و فرآوری محصولات دامی )از سال -

 ( 1393تا آبانماه  1389مدیر بخش علوم دامی دانشگاه شهید باهنر کرمان )از مهرماه -

 تولیدی در زمینه دام و طیور( -مشاوره ای-مدیر عامل شرکت نوین صنعت دام کارمانیا )شرکت دانش بنیان خدمات تخصصی-
 مسئول راه اندازی دوره دکتری تخصصی ژنتیک و اصلاح نژاد دام در دانشگاه شهید باهنر کرمان-
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 1390تا  1386از سال  رابط فرهنگی و ارتباط با صنعت دانشکده کشاورزی، دانشگاه شهید باهنر کرمان-
 تاکنون  1399از سال عضو کمیسیون تخصصی علوم دامی، اقتصاد کشاورزی و صنایع غذایی در دانشگاه شهید باهنر کرمان - 
 شاخه شمال کشور(. -( ) بیوتکنولوژی کشاورزی1389) QTLکارگاه مبانی و روشهای آماری در تجزیه  روزه 3اجرای کارگاه -
 .1392تجزیه و تحلیل داده های ژنومی در دانشگاه شهید باهنر کرمان, شهریورماه مجری کارگاه  -
مجری کارگاه روشهای بررسی ساختار جمعیتی و تنوع ژنتیکی در جوامع حیوانی با استفاده از تجزیه اطلاعات شجره در دانشگاه    -

 .1392شهید باهنر کرمان, شهریورماه 
در دانشگاه شهید باهنر کرمان,   Rمجری کارگاه روشهای آماری مقدماتی در تجزیه و تحلیل داده های ژنتیکی با استفاده از برنامه  - 

 .1392شهریورماه 
  R( مورد استفاده در اصلاح نژاد دام با استفاده از برنامه GLMمجری کارگاه روشهای رگرسیونی و مدل های خطی تعمیم یافته ) -

 .1392در دانشگاه شهید باهنر کرمان, شهریورماه 
، موسسه تحقیقات سرم و  1398(, آبانماه NGSمجری کارگاه دو روزه تحلیل داده های توالی یابی کل ژنوم به روش نسل جدید )-

 واکسن رازی، مشهد. 
، موسسه تحقیقات سرم و  1400(, دیماه NGSمجری کارگاه آشنایی با روش های توالی یابی کل ژنوم به روش نسل جدید )-

 واکسن رازی، کرج.

 عناوین خدمات ارزشمند:   -2-6

 .1389در دانشگاه شهید باهنر کرمان, سال  "زیست فناوری دام, طیور و آبزیان   "راه اندازی و تجهیز آزمایشگاه -

-( زبان  انگلیسی  تخصصی  ژورنال  اندازی  همکاری Journal of Livestock Science and Technologiesراه  با   )

 انجمن علوم دامی ایران و دانشگاه شهید باهنر کرمان که هم اکنون دارای نمایه اسکوپوس است.

 های علمیمجامع و هیئت تحریریه مجله ,ها عضویت در انجمن-3-6

 عضو انجمن علوم دامی ایران -

  عضو انجمن ژنتیک ایران-

 عضو هیات داوران مجله علوم دامی ایران -

 عضو هیات داوران مجله ژنتیک نوین-

 عضو هیات داوران مجله پژوهش های علوم دامی ایران -

 عضو هیات داوران مجله تولیدات دامی-
 ، دانشگاه تهران تولیدات دامیعضو هیات تحریریه مجله -
 

 عضو هیات تحریریه مجله علوم دامی ایران، دانشگاه تهران -
 عضو سازمان نظام مهندسی کشاورزی-
 سازمان ملی استاندارد ایران، کارشناس استاندارد در زمینه تخصصی دامپروری و فرآورده های کشاورزی -

-Reviewers of international journals: Animal Genetics, Animal, Genomics, Frontier in 

Genetics, Animal Biotechnology. 

-Associate editor, Journal of Livestock Science and Technologies (Scopus indexed) 

 ها: پژوهشی در فرهنگستان  -های علمیعناوین فعالیت4-6-
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تاکنون فعالیت نزدیک داشته ام   1393(  از سال Chinese Academy of Sciencesبا فرهنگستان علوم جمهوری خلق چین )-

اه مدت، بورسیه  که حاصل آن انجام پروژه های تحقیقاتی مشترک و اعزام دانشجویان تحصیلات تکمیلی بصورت فرصت های کوت

و پسادکتری بوده است. نتایج تحقیقات مشترک بصورت مقالات علمی مشترک به چاپ رسیده که در بخش   دوره دکتری تخصصی

 مربوط به مقالات لیست شده اند. 

 1404از سال  عضو خارجی فرهنگستان علوم روسیه-

 

 دانشجویان و یا پژوهشگران شایسته:   پرورش-7

  دکترای تخصصی:تعداد دانشجویان 1-7-

 نفر  3نفر، در دست انجام  9پایان یافته   نفر  12راهنمایی : 

 نفر  2نفر، در دست انجام  8پایان یافته     نفر  11 مشاوره : 

 کارشناسی ارشد: تعداد دانشجویان 2-7-

 نفر  2نفر، در دست انجام 38پایان یافته    نفر  40تحت راهنمایی : 

 نفر  3نفر، در دست انجام  55پایان یافته    نفر  58تحت مشاوره : 

 

   اطلاعات زیر را در صورت داشتن تکمیل فرمایید:-8

8-1- Scopus Author ID  24279258300 

8-2- ISI Researcher ID 2016-9005-N 

ORCID -3-8  0000-0003-0986-6639 

4-8-       Google Scholar Page 

https://scholar.google.com/citations?user=xx1fargAAAAJ&hl=en 

 خواهشمند است موارد زیر را نیز تکمیل فرمائید: -9

 خیر  داشتن مسئولیت اجرایی با ذکر عنوان:  -الف

    المللی با ذکر نام مراکز:ارتباط علمی با مراکز علمی بین -ب

http://www.scopus.com/inward/authorDetails.url?authorID=24279258300&partnerID=MN8TOARS
http://www.researcherid.com/rid/N-9005-2016
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-State Key Laboratory of Genetic Resources and Evolution, Yunnan Laboratory of Molecular 

Biology of Domestic Animals, Kunming Institute of Zoology, Chinese Academy of Sciences, 

Kunming, Yunnan, China 

-China Agricultural University, Beijing, China. 

- Institute of Animal Husbandry, Biotechnology and Nature Conservation, University of 

Debrecen, Debrecen, Hungary. 

- L.K. Ernst Federal Science Center for Animal Husbandry, 142132 Moscow, Russia. 

    ارتباط علمی با مراکز علمی داخلی با ذکر نام مراکز: -ج

دانشگاه تبریز, دانشگاه کردستان, دانشگاه جیرفت, موسسه تحقیقات علوم دامی کشور, دانشگاه تحصیلات تکیمیلی کرمان. دانشگاه 

 تهران. 

 ها:های اجرایی مرتبط با تخصص با ذکر نام مؤسسهارتباط علمی با مؤسسه -د

. موسسه تحقیقات دامپروری کشور، سازمان امور  مرکز بهبود مدیریت و اصلاح نژاد دام کشور, سازمان جهاد کشاورزی استان کرمان

 عشایری استان کرمان. اتحادیه دامداران استان کرمان.

 

 
 سایر اطلاعات:   -10

 عضویت در کنسرسیوم های بین المللی ژنومیک حیوانی: 
- The AdaptMap Consortium 
International initiatives on goat genetics and genomics 

AdaptMap: exploring goat diversity and adaptatio 

https://gsejournal.biomedcentral.com/articles/10.1186/s12711-018-0427-5 

 

-Chicken2K: A Database for Global Chicken Genomic Resources 
http://chicken.ynau.edu.cn/index/about/index.html#section4 

javascript:;
https://gsejournal.biomedcentral.com/articles/10.1186/s12711-018-0427-5
http://chicken.ynau.edu.cn/index/about/index.html#section4

